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Maclachlan et al., J Comp Path 2009
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Morbiditat | Mortalitat | Letalitat
Rinder 2 % 0,2 % 10 %
Schafe 6 % 2,5 % 40 %
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Quelle: Conraths et al., Em Inf Dis, 2009
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Bluetongue

Restricted zones™ as of 29 September 2009
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This map includes information on the bluetongue wirus serotypes circulaling in each
restricted zone, which permits, for the purposes of Articles 7 and 8 of Regulation No
1266:2007, the identification of the restricted zones demarcated in different Member States
r where the s ame bluetongue virus serotypes are circu lating.
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Nachweis von erregerspezifischem Erbgut (DNA/RNA)
in der Probe (Blut, Gewebe)

Polymerasekettenreaktion (PCR), /n situ Hybridisierung

Real-time PCR

Erregerspezifisches Fluoreszenzsignal wahrend Reaktion

Quantitativ
GroB3e Erregermenge — friihes Signal
Geringe Erregermenge — spates Signal
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Menge an BTV Genom in der Probe

—

C.-Wert (real-time PCR Ergebnis)
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Menge an erregerspezifischem Material sekundar, der
qualitative Nachweis (positiv/negativ) zahlt

Nach Einsetzen der BTV-8 Impfung im Spatsommer
2008 — haufig BTV-Genomnachweis mit hohem
C.-Wert in Blutproben (ca. 10% der Ersteinsendungen;
Stockinger, 2010)

Nachweis durch mehrere unabhangige RT-gPCR
Methoden bestatigt
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EDTA-Blut v. BTV-8 Il gl 2 N

inzerenfindemn 7 -l EoTAB
S T A S A von BTV-8
geimpften
Rindern
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BTV-8 Impfstoff in geimpften Tieren I\
vorubergehend detektierbar? AGES (

5 adult sheep
A-E

1 ml s.c.

- T T T T T T 1T 1T 1T 1 1 1 rrrrrr—

o 1 - 75 d.p.v.

Source: Roy et al. Nat Rev Microbiol 2009
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Vorubergehende Detektierbarkeit (2-3 Wochen) von

BTV-Genom nach BTV-8 Impfung bei Schafen und
Rindern

Unterschied in Hohe der C-Werte zwischen BTV-8
geimpften und feldinfizierten Tieren

Diplomarbeit: Festlegung eines Cut-Off Wertes fur
RT-gPCR zur Unterscheidung von geimpften u.
feldinfizierten Tieren
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